
王三红，博士，教授，博士生导师。1973年4月出生。主要从事果树（苹果、葡萄等）

抗逆与遗传改良、果树生殖发育学等方面研究。1998年，浙江大学研究生毕业，获得果树学

硕士学位，2007年南京农业大学果树学专业毕业，获得博士学位。2008-2010，获日本学术

振兴会（JSPS）资助，在日本千叶大学园艺学部遗传与育种研究室开展博士后工作，合作

导师佐佐英德教授。2010年回国以来，先后获得国家留学人员归国启动基金、国家自然科学

基金、农业部公益行业专项、江苏省自然科学基金、江苏省自主创新项目、中央高校基本科

研业务费等项目资助10余项，近5年来在J EXP BOT, Plant Cell & Physio, Tree genetics&
Genome, Frontiers in PlantSci， Sci Hort， Plos One等杂志上发表SCI论文10篇，申报新品种

2个，制定江苏省地方标准4项，授予发明专利4项。

1. 国家自然科学基金项目（30671438）：苹果钙反向转运体基因的克隆、功能分析及表达

鉴定2007-2009，主要参加人，已结题。

2. 国家自然科学基金项目（31171935）：异位表达钙反向转运体基因提高苹果抗斑点落叶

病的机理,（2012-2015），主持，已结题。

3. 国家自然科学基金项目（31872076）：苹果MdCPK2可变剪接介导抗斑点落叶病的分子

机制,（2019-2022），主持，在研。

4. 教育部留学回国启动基金（教外司留（2012）1707号），苹果MdFBX基因的染色体定

位及分子细胞遗传学研究。主持人，已结题。

5. 江苏省自然科学基金 （SBK201120915）苹果MdFBXs/SFBBs基因的染色体定位及其在

自交不亲和反应中的功能

6. 中央高校基本业务费专项资金项目（KYZ201310）：苹果响应斑点落叶病菌侵染的

miRNA鉴定及功能分析，2013-2016，主持，已结题。

7. 江苏省农业自主创新项目：矮化自根砧苹果产业链技术创新与集成应用[CX(15)1022]---
苹果水肥一体化栽培体系.
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